HUCRELERE NASIL CALISIR

Temel Kural

Bilgiler bir bilgisayar disketi gibi DNA’da depolanir ve bu bilgi ¢ogaltilabilir
(replication). Bu bilgiler bir mesaj lretebilir (transcription) ve mesajdan faydali
iiretimler yapilabilir.

DNA ———> RNA — > Protein

Transcription Translation
Rephcaﬂ\

Reverse Transcription (sadece bazi viriislerde)

Proteinlerin hiicrelerde yapisal veya enzimatik gorevleri vardir. Hiicredeki tiim
metabolik fonksiyonlarda proteinlerin gorevi vardir.

Bu kural en basitinden en kompleks organizmaya kadar hepsinde gecerlidir. Bu
temel yoldan sapmaya bazi RNA tiimor viriisleri (retroviriis) neden olur. Bu viriisler
reverse transkriptaz denilen enzim igerirler. Bu viriiste bilgi RNA’dadir ve viral reverse
transkriptaz viral DNA tiretir. Bu viriisler klinik agidan énemlidir ve bu enzimde genetik
miihendisliginde 6nemlidir.

Tiim yasam alfabenin 4 harfini kullanir: A, T, G, C. Yan yana ii¢ harfe Codon
denir. 4 harf ile, 3 harfli kelimelerden en fazla 64 kelime olusturabiliriz. Bu kelimeler
ile amino asitlerle proteinler olusturur veya protein sentezini durdurur. Bu dil canlinin
fiziksel aktivitelerini ve dogal yeteneklerini 6zetler; E. Coli’de de, insanda da aynidir.
Bakterilerde ana DNA yaklasik 10° baz ¢ift tasir. Bunun iginde yaklasik 1000-2000 gen
vardir.

Kromozomlar: DNA ve degisik proteinler igerirler.

Gen — > Kontrol elementleri i¢ceren kisim
\j (regiilator, operator, pomotor ve terminasyon bolgeleri var)

Yapisal kisim (Potein ve RNA yapmak i¢in gerekli bilgivi tasir)
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Tim hiicrelerde iki ipliksi (¢ift sarmal) DNA genomu tagimaktadir.
Replikasyonda:
1. Iplikleri bir arada tutan H-baglar1 kirilir ve iplikler birbirinden ayrilir;
2. Deoksiriboniikleotidler atasal iplikler iizerinde agik olan bazlarla beklenen baz
ciftlerini yaparlar (aile T, G ile C);
3. Bu niikleotidlerin polimerizasyonu ile tamamlayici iplikler olusur.

Amino asit (AA) + ATP aninoasil senteaz AANAMP +PNP

AANAMP ara molekiilii amino asil setataz enzimine sikica bagli olarak olarak bulunur. Bagh
amino aside 6zgili t-RNA ile karsilastiginda enzim kendisine bagli aminoasidi -RNA’nin 3’
ucundaki niikleotidin ribozuna aktarir.

Proteinlerde bulunan 20 ¢esit aminoasit i¢in her hiicrenin en az 20 gesit RNA’ya ihtiyact
olacaktir. Ancak her amino asit i¢in genellikle birden fazla kodon bulundugundan ve her kodon
icin 0zel bir trRA oldugundan t-RNA sayis1 fazladir.

t-RNA’lar amino asitle yliklendikten sonra ribozomlara giderek protein sentezine katilir.
Genetik kod tablosu incelenirse bazi ilging durumunlar gézlenebilir:

1. Genellikle her bir amino asit i¢in birden fazla kodon vardir,

2. Kodonlarin hepsi amino asidi kodlamaz. 3 kodon UAA, UGA ve UAG stop
kodonlaridir,

3. Serin, 16sin ve arginin kodonlar1 disinda birden fazla kodonu olan amino asitlerin
kodonlarinin ilk iki niikleotidi degismemektedir,

4. Eger bir amino asidin kodonlarindan biri C ile bitmekteyse diger bir kodon da U ile
bitmektedir. Ayn1 sekilde G ile biten kodonlarin A ile biten benzer kodonlari
bulunmaktadir,

5. Genellikle proteinlerde daha sik tekrarlanan amino asitlerin daha ¢ok sayida kodonlari
bulunmaktadir.

Translation (Ceviri):

3 adimdan olusur: Baglama, devam etme ve durma. Baslangi¢ i¢in mRNA ribozoma
baglanmalidir. Tiim protein sentezleri mRNA’daki AUG kodonu (veya GUG) ile baslar. Amino
asit yiiklii t-RNA, mRNA’ya ribozoma ulasir ve kodon-antikodon uyumuna gore amino asitler
siralanip peptit baglariyla baglanarak proteinleri olusturur.

Bu olay yeni amino asitlerin gelmesiyle devam eder ve protein molekiilii olusur.
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